
Rešitev seminarja:  

1. Navedi ime proteina in organizem iz katerega izvira. 
Zaporedje vnesemo v pBLAST in podatkovno baro nastavimo na »non-redundant protein 
sequences (nr)«. Izberemo zadetek, ki se 100% ujema. Razberemo da je ime proteina 
carbonic anhydrase 6 isoform 1 precursor-karbonska anhidraza 6 organizem iz 
katerega izvira je Homo sapiens-človek. 

 
2. Ali ima protein aktivno mesto. Če ja navedi kateri aminokislinski ostanek to je in na 

katerem mestu se nahaja? Če bi želeli protein deaktivirati, v kateri aminokislinski 
ostanek bi zmutirali aktivno mesto? 
Ime proteina vnesemo v UniProt in kot organizem izberemo Homo sapiens. Pod 
odsekom Function najdemo aktivno mesto, ki je H (histidin) 85. Da deaktiviramo aktivno 
mesto lahko uvedeno mutacijo npr. H85A.  

3. Med katerima aminokislinskima ostankoma (ime in pozicija) se tvori disulfidna vez? 
Ali so prisotne tudi kakšne druge posttranslacijske modifikacije? 
Gremo pod PTM/Processing. Vidimo da je disulfidna vez med C42-C224 (cistein). 
Omenjena posttranslacijska modifikacija je še glikozilacija. 
 
 
 



 

 

 

 

 

 

 

4. Navedi kateri ioni so potrebni za delovanje. 
Protein veže cinkove ione.  

 
 
 

 
5. Kje se ta protein nahaja? 

Gremo pod razdelek Subcellular location. Vidimo, da je protein sekretorni protein in se 
nahaja v ekstracelularni regiji. 
 

 

 

 

 

 

6. Ali obstaja kakšen alterenativen "splicing"? Če ja primerjaj in komentiraj izooblike 
(naredi poravnavo). 
Gremo pod razdelek Sequence & Isoforms. Vidimo da obstajajo tri izooblike. Vse damo v 
košarico izberemo in naredimo poravnavo. Opazimo da so zaporedja skoraj identična. 
Opazimo, da izoobliki 3 manjka odsek 27-86 in da pri izoobliki 2 pride do drugega 
zaporedja 282-313, ki je na koncu tudi daljše od ostalih dveh. 
 
 

 
 



 
 
 
 
 
 

7. Zapiši pdb kodo tega proteina. 
Gremo pod razdelek Structure in kot vir izberemo PDB. PDB koda je 3FE4. 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 

8.  Navedi ekspresijski sistem in datum izdaje. 
ekspresijski sistem: Escherichia coli 
datum izdaje: 2008-12-16 

 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 

 
 
 
 
 



9. Pojdi na PubMed in išči zadetke, če v iskalno vrstico vneseš ime proteina (iz 
UniProta). Katero je bilo prvo leto, ko je bil objavljen članek na to temo? Koliko 
preglednih člankov je bilo napisno na to temo? 
Prvo leto: 1964 
Pregledni čanki- nastavimo filter Review: 14 
Pripomba: do časa reševanja se ti podatki lahko spremenijo! 

 
 

 
 

10. Poišči homolog Danio rerio. Izberi zadetek z daljšim aminokislinskim zaporedjem 
(538AA). Naredi poravnavo z našim izvornim proteinom. Komentiraj vezavna mesta in 
aktivno mesto homologa. Ali so enaka kot pri našem proteinu? 
Gremo pod razdeleg Homologs in izberemo tega ki pripada organizu  Danio rerio. Nato 
kot piše v navodilu izberemo tistega z 538AA dolgim zaporedjem. Naredimo poravnavo z 
človeškim proteinom. Pod select annotation za dobro anotiran protein (človeški) izberen 
najprej active site in nato binding site. Opazim, da se pri obeh vse ujema. 
 
 

 
 
 
 
 
 
 
 
 

 
 
 
 



    
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 

 
 
 
 
 
 
 
 
 
 

11. Katera je druga domena, ki se nahaja v homologu Danio rerio? 

Grem na Family & Domains ter opazim dve domeni ena je Alpha-carbonic anhydrase-kar je 
domena, ki je v izvornem proteinu, druga domena pa je Pentraxin-pentraksin. 

 
 

 

 

 



12. Kopiraj aminokislinsko zaporedje te domene in najdi človeški homolog. Navedi ime 
človeškega proteina. 

Kopiram aminokislinsko zaporedje te dome in jo priletim v pBLAST. Nastavim na nr 
database in ker piše da iščem človeški homolog nastavim organism na Homo sapiens. 
Izberem zadetek z največjim ujemanjem. Ime proteina je Chain A, Pentraxin-related 
protein PTX3. 

 
    
 
 
 
 
 

 

 
 
 

 
 

 
 
 
 
 
 



13.  Navedi še dve alternativni imeni za ta protein. Kaj je funkcija tega proteina? 
Funkcija: Igra vlogo pri uravnavanju prirojene odpornosti proti patogenom, vnetnih 
reakcijah, morebiti pri odstranjevanju lastnih komponent in ženski plodnosti. 
Alternativna imena:  
Tumor necrosis factor alpha-induced protein 5 (TNF alpha-induced protein 5) 
Tumor necrosis factor-inducible gene 14 protein (TSG-14) 
 

 

 
 
 
 

14. V UniProt-u je omenjenih veliko mutacij tega proteina. Zamenjava katerega 

aminokislinskega ostanka v katerega povzroči nastanek raka/karcinoma? 

Navedi katera vrsta raka se pojavi (Namig: dve vrsti raka). 

Gremo pod razdelek Disease & Variants→Go to variant viewer  
Ugotovimo da nastanek raka povzroči mutacija Q167R (glutamin→arginin). Ta mutacija 
povzroči Serozni cistadenokarcinom jajčnikov in raka želodca. 
 
 

 
 
 

https://www.uniprot.org/uniprotkb/P26022/variant-viewer

