
1.) Vzameš podano zaporedje in ga daš v BLASTp.  

 
Vidiš, da so organizmi virusi. Torej je odgovor virus. 

Na BLASTu kliknem na prvih par zadetkov, ki pod organizem vrnejo Orthohantavirus 
andesense, Juquitiba virus, Necocli virus, … Torej iz navadnega blasta ne mormo sklepati. 
Zato spremenimo zbirko po kateri iščemo na SWISS-Prot. Tu večina zadetkov kaže na 
Orthohantavirus.   



 
Po genbank pogledaš za referenčno zaporedje podanih dolžin in najdeš, da gre za 
Orthohantavirus andesense (Andes virus). Imena segmentov so L, M, S.  

2.) L kodira RNA polimerazo, M kodira G1 in G2 prekurzor površinskega glikoproteina, S 
kodira nukleokapsidni protein in predvideni nestrukturni protein. 
Najbolj verjetni tarči sta RNA polimeraza in nukleokapsidni protein.  
 

3.1.) 

  

6q99 (RNA polimeraza).  

Pri RNA polimerazi sta 2 liganda, in sicer Manganova iona. Tvoril naj bi kontakte z Val 111, 
Asp 97, Glu 54. Kontakt z Val 111 ni smiseln, bolj bi bil smiseln z Glu 110, ki se nahaja v bližini 
in ima pravilen naboj. 
Kot artefakt sta prisotna glicerol in voda.  
 



3.2.)  

 
6Y5F (predfuzijski kompleks). Greš iz PDB na UniProt in najdeš alternativna imena: 
glikoprotein G1 = glikoprotein N, glikoprotein G2 = glikoprotein C.  
 
Ni zmodeliran celoten kompleks. V ChimeriX pogledaš, da manjkajo ostanki 1063-1076, na 
PDB pogledaš kaj so te ostanki. Manjkajo fenilalanin 1063 do serin 1076. 
 
Da, v modelu se nahajata še dva oligosaharida alpha-D-mannopyranose-(1-3)-beta-D-
mannopyranose-(1-4)-2-acetamido-2-deoxy-beta-D-glucopyranose-(1-4)-2-acetamido-2-
deoxy-beta-D-glucopyranose in en N-acetilglikozamin. Smiselno je, da se nahajajo v modelu 
saj gre za glikoprotein. Pričakoval bi pa, da se stikajo s proteinom. 
 
Položaj proteina je večinoma zanesljiv, saj vidimo veliko modre in bele barve. 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 



4.) 

 
(če se pri poravnavi nisem zmotil) Posebej izstopa, da je RNA polimeraza hepatitisa c bližje E. 
coli in miši kot drugim virusom. Prav tako izstopa, da RNA polimeraza miši ni ob drugih 
živalskih RNA polimerazah. 
 
Inhibitor bi iskal pri virusoma Sindbis in Rubella, morda bi bila zanimiva tudi kvasovka. 
(Pogledaš kateri organizmi so blizu Andes viusa in hkrati niso blizu človeka) 


