
 

Rešitev naloge 

1. DEL 

Najprej v iskalno vrstico na UniProt vpišemo ime KIM-1. Gremo na prvi zadetek, ki je pri človeku, 

torej Homo sapiens. Njegov UniProt ID je Q96D42, priporočen naziv proteina pa je Hepatitis A 

virus cellular receptor 1. To najdemo pod zavihkom Names & Taxonomy, v razdelku 

Recommended name. 

Pod Function preverimo interakcije z virusi - med njimi so: 

Hepatitis A virus, Ebolavirus and Marburg virus, Dengue virus, Zika virus ter Chikungunya virus.

 
i.) Gremo na PubMed in v iskalno vrstico vpišemo priporočeno ime: Hepatitis A virus 

cellular receptor 1. Nato pri filtrih označimo možnost Review. Na levi strani, pod 

Results by year, opazimo, da je največ člankov izšlo v letu 2016. 

 

        b.) Na UniProt, pod Function, piše da lahko zaznamo v urinu.  

        c.) Na UniProt, pod Disease & Variants, odgovor je na sliki prikazan. 



         

         d.) Protein je dolg 364 a.k. ostankov. 

                i.)       Na ProtParam vnesemo aminokislinsko zaporedje za ta protein. Opazimo, da se  

……………………..najpogosteje pojavljajo treonin (Thr, T), valin (Val, V) in serin (Ser, S). 

                ii.)       Izoelektricna tocka je 6.44, pri pH=8, je deprotoniran, to pomeni da uporabljamo anionski 

mmmmmmm  izmenjevalec. 

                           

              iii.)     Vstavimo aminokislinsko zaporedje v BLASTp in vidimo, da je najbolj podoben protein,   

……………………razen pri človeku, najden pri vrsti Pan troglodytes, s kodo XP_016809598.2. 

         e.)  Na UniProt pod Structure najdemo PDB kodo 5DZO. 

               i.)       Na PDB strani opazimo, da je bila za določitev strukture uporabljena metoda X-ray 

…………………….diffraction, in da je bil protein izražen v celicah Escherichia coli. 

               ii.)      Manjka propeptid. 

               iii.)    Opazimo ligande: nitratni in natrijev ion. 



                

              

  

2. DEL 

       Na strani UniProt po taksonomiji poiščemo virus Hepatitis A in odpremo prvi zadetek s kodo 

…….A3FMB2. 

a.) V razdelku PTM/Processing najdemo odgovor prikazan na sliki: Modificirana aminokislina je 

tirozin na poziciji 1499, označen kot: O-(5'-phospho-RNA)-tyrosine. 

 



 
b.) Ne bi uporabili bakterijske celice za izražanje, ker ne tvorijo disulfidne vezi, nač protein pa jih 

tvori, zato bi bilo izražanje napačno. 

c.) Gremo na prvi link pri UniProt ki vodi do GenBank, kod je EF406357.1, dolzina kodirajoča regija 

znaša 7364-681+1=6684 a.k. ostankov. 

i.)      genomska ssRNA, gre za RNA virus 

ii.)     motiv atttctccccg se nahaja na mestih 5131-5140 in to lahko ga hitro najdemo s funkcijo   

……..Ctrl + F tako, da zaporedje vpišemo v iskalno vrstico.

 
d.) Gremo na ProtParam, delež zrecunamo za negativno nabite a.k. ostankov kot 250/2227 in za 

pozitivne kot 223/2227. 



 
e.) Od 1204 do 1366 sega SF3 helicase, in to najdemo na UniProt, pod Family & Domains. 

 


